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In this newsletter we report progress on the treatment of the large genus Cortinarius in The Nether-
lands and Flanders for the next volume of the Flora agaricina neerlandica. In this first contribution we
discuss the use of ITS barcodes as taxonomic information in combination with morphological criteria,
issues of nomenclature, the question whether hybridisation between species of Cortinarius occurs,
and the use and abuse of ecological characters in taxonomy. A preliminary key to the species of the C.
saniosus complex as occurring in The Netherlands and Flanders is provided.

n 2018 is het initiatief genomen door een tiental Nederlandse en Vlaamse mycologen om

hun krachten te bundelen en gezamenlijk te streven naar een bewerking van het geslacht

Cortinarius (Gordijnzwam) voor de ‘Flora agaricina neerlandica’ (FAN). De werkgroep
had haar eerste bevindingen willen delen op de lezingendag van de KVMV in Antwerpen
op 21 maart 2020 en op de Floradag in Doorn op 4 april 2020. Beide voordrachten konden
toen vanwege de coronacrisis niet doorgaan. Om toch informatie over onze werkzaamheden
te delen, stellen wij voor om regelmatig over de voortgang van het project te rapporteren.
Dat doen we door kortere bijdragen in Sporen en in Coolia. In deze eerste nieuwsbrief gaan
we in op de werkwijze die de werkgroep hanteert bij het maken van dit Floradeel. Daarbij
gaat het in het bijzonder over de vraag hoe een systematische bewerking van een padden-
stoelengeslacht gestalte krijgt in het moleculaire tijdperk. Onze werkwijze lichten we toe aan
de hand van enige voorbeelden, die aangeven wat onze huidige kennis van bepaalde soorten
of soortgroepen is. Voor alle duidelijkheid: de voorbeelden geven de huidige stand van onze
kennis weer. Het is mogelijk dat bij inleveren van het definitieve manuscript voor de Flora er
nog veranderingen zullen optreden. Daarvoor geldt het principe dat soms ook in de politiek
gebruikt wordt: niets is besloten en geregeld voordat alles besloten en geregeld is. Vanwege
het niet-definitieve karakter van de in deze serie besproken nicuwe soorten en namen zien
we er van af om deze al op te nemen voor de Nederlandse en Vlaamse soortenlijst. Deze
nicuwsbrief is dan tegelijk ook een oproep aan alle mycologen die zich voor gordijnzwam-
men interesseren om die kritisch te bekijken en om jullie ervaringen met kritische soorten en
soortcomplexen met ons te delen.

Soortopvatting

Bij de aanvang van het project ‘Flora agaricina neerlandica’ in de jaren negentientachtig
hebben we ons intensief bezig gehouden met de vraag welk soortconcept en welke criteria
voor het onderscheiden van soorten we hanteren (Kuyper, 1988). De tijd heeft echter niet
stil gestaan en in een tijd waarin moleculaire gegevens essentieel zijn bij het beschrijven
van nieuwe soorten, is het de vraag of opvattingen van meer dan dertig jaar oud revisie
behoeven. In een recent artikel in Coolia heeft een van ons een samenvatting gegeven van het

1. De werkgroep bestaat uit André de Haan, Gerrit Jansen, Inge Somhorst, Jac Gelderblom, Jorinde
Nuytinck, Jos Volders, Nico Dam, Omer Van de Kerckhove, Peter Verstracten en Thom Kuyper. Con-
tactadres: thom.kuyper@wur.nl
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moderne soortbegrip in de mycologie (Kuyper, 2017). Het is goed om onderscheid te maken
tussen een soortbegrip (een idee wat een soort ‘is’) en soortcriteria (de manier waarop we een
soort herkennen). Natuurlijk hangen beide samen, maar dit onderscheid kan helpen om uit te
leggen wat onze werkwijze is voor de bewerking van gordijnzwammen. Uitgangspunt voor
de FAN, en dus ook voor het geplande deel over gordijnzwammen, is dat soorten werkelijk
‘bestaan’, dat wil zeggen dat ze niet alleen het resultaat zijn van afspraken tussen onderzoe-
kers. Soorten bestaan echt, doordat er mechanismen zijn die er voor zorgen dat ze niet (of niet
te vaak) bastaarderen, en mechanismen die leiden tot het ontstaan van nieuwe soorten. Zo’n
soortconcept noemen we een biologisch soortconcept, omdat het uiteindelijk geworteld is in
de biologie van soorten. Daardoor is een biologische classificatie bijvoorbeeld verschillend
van een bodemclassificatie, waar weliswaar ook klassen en lagere, meer verfijnde eenheden
worden onderscheiden, maar waarbij geen mechanismen bestaan die er voor zorgen dat deze
gescheiden blijven. Voor een biologisch soortconcept geldt helaas dat die mechanismen zelf
niet gemakkelijk bestudeerd kunnen worden, zeker niet door de amateurmycoloog die het
zonder laboratorium moet stellen. Daardoor is een vertaling nodig van dit biologische soort-
concept naar praktisch toepasbare criteria en dus een praktische set regels hoe we soorten
in de dagelijkse praktijk kunnen onderscheiden. Op basis van die criteria, die bij voorkeur
voor elke serieuze mycoloog met een goede microscoop bruikbaar zijn, kunnen we beslissen
of twee collecties tot dezelfde soort behoren of niet. Van oudsher waren dat morfologische
criteria, zowel macroscopische (zoals kleur of geur), als microscopische (zoals de grootte
van de sporen of de vorm van de cystiden). Het idee was dat als soorten echt bestaan er
dus ook hiaten tussen soorten bestaan op grond waarvan we die zouden kunnen onderschei-
den en herkennen. De vraag is of in dit moleculaire tijdperk onze criteria wezenlijk anders
zijn geworden. Het antwoord daarop is nee: moleculaire gegevens vormen een uitermate
belangrijke set kenmerken die een cruciale aanvulling vormen op het werk dat leidt tot soort-
onderscheid. Maar moleculaire gegevens zijn niet een heilige graal waarmee we voor eens
en altijd alle taxonomische problemen kunnen oplossen zonder dat we de paddenstoel zelf
hoeven te bestuderen. Wel kunnen en zullen moleculaire gegevens helpen om op betere ma-
nieren naar morfologische kenmerken in lastige soortengroepen te kijken en de taxonomie
beter te ontrafelen.

Die stelling geldt niet alleen voor het kleine stukje DNA dat we in de praktijk gebruiken
(en dat gezien wordt als een soort barcode, die uniek is voor elke soort), maar ze zou evenzeer
geldig zijn als we de totale basenvolgorde van het hele organisme zouden bepalen. Immers,
geen twee individuen zijn 100 % aan elkaar gelijk en als we dus meer stukjes DNA onderzoe-
ken zullen we eigenlijk altijd wel verschillen tussen collecties vinden. Om die reden zou het
gewenst zijn om naar meer dan één stukje DNA te kijken, zodat het taxonomisch signaal van
elk stukje kan worden vergeleken, en eventuele tegenspraak in het signaal van elk gen kan
worden meegenomen in de taxonomie. Maar voor de FAN is die benadering niet haalbaar:
daar gebruiken we één stukje, het zogenaamde ITS, als barcode-gen. De reden dat dit stukje
zo veel gebruikt wordt is dat onderzoekers er van uit gaan dat er verschillende processen
zouden zijn waardoor dit kenmerk binnen een soort constant is. En dat betekent dan dat elke
soort haar eigen unieke barcode zou moeten hebben die verschillend is van de barcode van
een andere soort. Dat betekent geen (of hoogstens zeer weinig) variatie in barcode binnen
een soort en een groter verschil in barcode met een nauw verwante soort, de zogenaamde
barcode-gap. Een barcode-gap zou soortonderscheid op grond van moleculaire kenmerken
makkelijk moeten maken.
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Maar helaas: meer en meer onderzoek laat zien dat het stukje ITS binnen één soort niet
constant is. Het voert te ver om in het kader van deze nieuwsbrief de nieuwste inzichten over
de variatie in ITS te bespreken. Wel zullen we in toekomstige nieuwsbrieven voorbeelden
laten zien hoe we ITS gebruiken als een reeks aanvullende kenmerken die, samen met alle
andere informatie die we van oudsher al gebruikten, kunnen helpen bij het onderscheiden van
soorten. Voor een bewerker en voor een gebruiker van een Floradeel is het goed nieuws dat
ITS alléén niet doorslaggevend is voor de taxonomie. De kenmerken die we vroeger gebruik-
ten, zijn ook voor dit deel van de FAN wezenlijk. Determineren van een collectie begint dus
altijd met het goed bekijken en bestuderen van de verschillende kenmerken. Daarnaast wordt
de barcode dan als extra informatie in beschouwing genomen. Hoe we moeten omgaan met
gevallen waarin moleculair onderzoek meer variatie laat zien dan we op grond van morfo-
logische kenmerken hadden verwacht, wordt hieronder aan de hand van enkele voorbeelden
geillustreerd.

Soorten en namen

Aan het begin van het project zijn we heel simpel begonnen. We namen de lijsten van in
Nederland en in Vlaanderen voorkomende soorten gordijnzwammen als uitgangspunt
en combineerden die tot één lijst. Daarbij bekommerden we ons niet om de vraag of in
Vlaanderen en in Nederland verschillende namen voor dezelfde soort werden gebruikt.
Daarom gebruiken we in deze nieuwsbrief gemakshalve de termen ‘naam’ en ‘soort’ alsof die
ongeveer hetzelfde betekenen. Onze aanvankelijke lijst telde ongeveer 365 namen of soorten.
Daarvan bleken er 200 soorten uit Nederland gerapporteerd en 250 soorten uit Vlaanderen.
Het verschil tussen beide landen is opvallend. We hebben ons niet bezig gehouden met een
verklaring hiervoor. Twee mogelijke verklaringen van het feit dat Vlaanderen rijker aan
soorten is, is dat soorten van de kalkrijke bodems uit Wallonié¢ ook in Vlaanderen kunnen
opduiken, en ook dat Vlaamse mycologen een betere kennis hebben van de Franse taal en dus
Franstalige publicaties, waar veel nieuwe soorten beschreven zijn, eerder zullen gebruiken.
Betekent dit dat er in deel 8 van de FAN ook ongeveer 365 soorten worden beschreven? Dat
valt nu nog niet te zeggen. Wel kunnen we op basis van wat er nu al onderzocht is en op basis
van barcodes van zo’n 1000 collecties, waardoor nieuwe soorten aan het licht kwamen maar
ook andere soorten / namen moesten verdwijnen, zeggen dat er inmiddels zo’n 60 soorten /
namen zijn bijgekomen en zo’n 55 soorten / namen konden worden geschrapt. Het zal wel
toeval zijn dat de aantallen nieuwe soorten en geschrapte soorten elkaar in evenwicht houden.
Het zou best kunnen dat uitgebreidere studie van herbariummateriaal het aantal soorten nog
wat verder laat afnemen. Daarmee zou een voorzichtige en voorlopige schatting zijn dat er
in Nederland en Vlaanderen ongeveer 300 tot 350 soorten gordijnzwammen voorkomen. Dat
maakt Cortinarius inderdaad tot het meest soortenrijke geslacht van de plaatjeszwammen in
onze contreien en dit deel van de FAN tot potentieel het dikste en zwaarste deel uit die serie.
In toekomstige nieuwsbrieven komen we ongetwijfeld terug op het aantal soorten dat naar
verwachting in de FAN opgenomen zal worden.

Naamgeving
Voor het gebruik van de wetenschappelijke namen geldt natuurlijk de vraag wat we met oude

namen aan moeten. In de meeste gevallen bestaan er van die soorten geen typecollecties
en dus bestaat er ook geen mogelijkheid om voor die oude namen barcodes vast te stellen.
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Fig. 1L

Figuur 1. lllustraties van Agaricus psammocephalus
door Bulliard (boven) (https://www.biodiversitylibra-
ry.org/item/25363#page/7/mode/lup) en (onder) van
Cortinarius psammocephalus door J. Lange (https://
bibdigital.rjb.csic.es/records/item/16432-redirection).
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In sommige gevallen zijn inmid-
dels neotypes of epitypes aange-
wezen, waardoor we alsnog die
namen kunnen gebruiken. Maar
in andere gevallen is dat niet zo.
Een bewerking voor Nederland
en Vlaanderen is natuurlijk niet
de plaats om ons uitgebreid met
vraagstukken rond typificatie be-
zig te houden. Dat betekent dat
we moeten kiezen. Het is moge-
lijk om zoveel mogelijk namen te
gebruiken waarvan nu al barcodes
van types aanwezig zijn, met als
gevaar dat oude en welbekende
namen vervangen moeten wor-
den. Het is ook mogelijk om die
oude namen te blijven gebruiken,
ook al bestaat dan de kans dat in
de nabije toekomst de in de FAN
gebruikte namen moeten verande-
ren. We lichten dat toe met enkele
voorbeelden. Zo blijkt er voor de
soort C. psammocephalus (Bull.)
Fr., waarvan de plaat van Bulliard
het lectotype is, geen epitype
aangewezen op basis waarvan een
barcode bepaald kan worden. Wel
is er de recent beschreven soort
C. quercoconicus Liimatainen,
Kytovuori & Niskanen waarvan
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Figuur 2. Cortinarius psammocephalus, Fijnschubbige gordijnzwam, in het Park van
Tervuren (Belgié). (Foto: Peter Verstraeten)

de barcode van het type identiek is met de barcodes van acht collecties onder de naam C.
psammocephalus uit Nederland en Vlaanderen en ook identick met de barcode van een col-
lectie van C. psammocephalus voor de Cortinarius Flora Photographica. De naam C. psam-
mocephalus heeft al een langere mycologische traditie. De plaat van Jacob Lange (99F) in
de ‘Flora agaricina danica’ lijkt voldoende goed te passen op de oorspronkelijke plaat van
Bulliard (plaat 531, “Fig. II”’). Beide zijn hier afgebeeld (Figuur 1; met de aantekening dat de
scans te rood zijn) en ter vergelijking is een foto van een collectie van C. psammocephalus
toegevoegd (Figuur 2). We zien daarom vooralsnog weinig reden om, zoals Liimatainen et
al. (2020) dat voorstellen, de naam C. psammocephalus als een nomen dubium te verwerpen.
Het is dus denkbaar dat we voor de FAN de welbekende naam C. psammocephalus blijven
gebruiken.

Lastiger wordt het al met de soort die we C. eburneus (Velen.) M. Bon noemen, een kleine
bittere gordijnzwam met relatief kleine, breed ellipsoide sporen. Van die soort is geen barco-
de van het type bekend. Onze interpretatie volgt die van Franse mycologen, maar ook van die
Franse vondsten zijn geen barcodes beschikbaar. In de database met barcodes vinden we dat
de naam C. eburneus gebruikt is voor een andere soort, die wij C. barbatus (Batsch) Melot
noemen. Dat maakt de naam C. eburneus potentieel tot een meer verwarrende naam. Recent
is een nieuwe soort beschreven, C. alboamarescens Kytovuori, Niskanen & Liimatainen,
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waarvan de sequentie identiek is aan die van ‘onze’ C. eburneus. Ook hier moeten we nog
beslissen aan welke naam we uiteindelijk de voorkeur gaan geven.

Natuurlijk houden we ons in de FAN aan de nieuwste nomenclatuurregels. Dat betekent
dat de dubbele punt (:Fr.) zal verdwijnen voor namen met een speciale, gesanctioneerde
status.

Bestaan er bastaarden bij gordijnzwammen?

Bij sommige planten is bastaardering een regelmatig voorkomend verschijnsel. Zo kunnen
we bijvoorbeeld in de meest recente versie van ‘Heukels’ Flora van Nederland’ (Duistermaat,
2020) lezen dat de Basterdeik, de kruising van Zomer- en Wintereik vaak algemener is dan de
oudersoorten en bovendien zeer variabel in de combinatie van beide ouders. Ook bij wilgen
is bastaardering een regelmatig optredend verschijnsel. Maar hoe zit het met bastaardering
bij plaatjeszwammen? En, als dat optreedt, hoe kunnen we bastaarden herkennen? Kunnen
moleculaire methoden daarbij behulpzaam zijn?

Over het algemeen gaan mycologen er van uit dat bastaardering tussen soorten bij plaat-
jeszwammen zelden of nooit optreedt. De vraag is of er een vergelijkbaar proces van bas-
taardering binnen soorten kan plaatsvinden, waarbij individuen van een soort in brede zin
aanzienlijke verschillen tonen, bijvoorbeeld in hun barcode, maar waarbij we ook bewijs
voor tussenvormen vinden. Bij onze gordijnzwammen denken we dat er in minstens één
geval bastaardering aan de orde is. Dit betreft de Olijfplaatgordijnzwam, Cortinarius scaurus
(Fr.) Fr. De afgrenzing van deze soort met de nauwverwante soort C. herpeticus Fr. is voor
veel mycologen een uitdaging geweest. Voor sommige mycologen is laatstgenoemde naam
een synoniem van C. scaurus, voor andere is C. herpeticus een eigen soort, terwijl nog andere
mycologen de voorkeur geven aan de status als variéteit. En waar beide taxa op soortniveau
onderscheiden worden, zoals in de ‘Funga nordica’, lijkt het verschil in de sleutel klein en
dus nogal subtiel. Sommige mycologen onderscheiden verschillende soorten en variéteiten
(Moser & Peintner, 2002). Deze auteurs geven aan dat de verschillende door hen onderschei-
den soorten ‘jong’ zijn en dat de groep zich in een actieve fase van soortvorming bevindt. Wat
zeggen de barcodes in dit geval? Het moleculaire verschil tussen de neotypes van C. scaurus
en C. herpeticus is aanzienlijk en omvat 16 verschillen in basenparen tussen beide. Dat lijkt
dus het bestaan van verschillende soorten te rechtvaardigen. Daarnaast komen er in Europa
nog minstens twee verdere ‘barcodesoorten’ voor, namelijk C. violaceonitens (die zeer dicht
bij C. herpeticus staat) en C. sphagnophilus. Deze laatste soort, die ook in de ‘Funga nordica’
staat maar op grote afstand van de beide andere soorten, lijkt een probleem. Bij sommige
analyses blijkt C. sphagnophilus meer verwant aan C. scaurus, bij andere analyses juist meer
met C. herpeticus. Die tegenspraak vroeg om nadere analyse van de barcodes. Daartoe ge-
bruikten we de barcodes van de neotypes van C. scaurus en C. herpeticus, die, zoals gemeld,
in 16 posities verschillen. Voor andere collecties uit dit complex keken we in hoeverre de
desbetreffende posities overeenstemden met hetzij de ene, hetzij de andere soort. Deze me-
thode ontleenden we aan een artikel van Jargeat et al. (2010) die haar toepasten op enkele
ridderzwammen en op die basis tot de conclusie kwamen dat 7. inocybeoides moleculaire
kenmerken van zowel 7. argyraceum als T. scalpturatum combineert en dus via bastaardering
ontstaan is. Hierna (Tabel 1) is aangegeven wat het resultaat was voor een aantal collecties
van gordijnzwammen van de Scauri.
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Tabel 1. Moleculaire verschillen tussen collecties van het Cortinarius scaurus-complex. In de
bovenste rij zijn de basen aangegeven van de gealigneerde sequenties, in de volgende rijen
zijn sequenties van collecties (waaronder de neotypes van C. scaurus en C. herpeticus) in
verschillende kleur aangegeven. Een blanco vakje geeft aan dat de base niet bepaald is. De
namen zijn die van de oorspronkelijke database.

Er blijken wel andere verschillen tussen de verschillende collecties te zijn (deze analyse
richt zich alleen op de basen waarin de neotypes van C. scaurus en C. herpeticus verschillen),
maar de conclusie van deze analyse lijkt duidelijk. Sommige collecties, vooral die onder
de naam C. sphagnophilus, combineren de barcodes van beide soorten. Een voor de hand
liggende verklaring is dat hier sprake is geweest van kruisingen, hetzij tussen twee verschil-
lende soorten, hetzij tussen twee verschillende ondersoorten. Deze gebruikte methode laat
helaas niet toe om vast te stellen of dit de sporen van bastaardering uit het verleden betreft, of
dat nog steeds bastaardering optreedt, of dat dit complex nu actieve soortvorming ondergaat,
waarbij de barcode nog sporen uit het verleden weergeeft. Daarvoor zou apart onderzoek
noodzakelijk zijn waarbij naar veel meer stukjes DNA wordt gekeken. De collecties onder de
naam C. sphagnophilus die in hun barcode vrijwel intermediair tussen C. scaurus en C. her-
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peticus zijn, doen vermoeden dat soortvorming lang niet ver genoeg is opgetreden om deze
taxa als afzonderlijke soorten te beschouwen. Deze analyse laat zien dat het niet verrassend is
dat morfologisch onderzoek geen duidelijke omgrenzing van verschillende soorten toelaat en
dat de bewerker voor de FAN er vooralsnog toe neigt om slechts één soort te onderscheiden.

Hoe barcodering helpt bij het oplossen van taxonomische problemen

Een van de grote voordelen van het gebruik van barcodes is dat het kan helpen bij het ontra-
felen van lastige soortcomplexen, doordat we nu een extra set gegevens hebben. Dat lichten
we toe aan het geval van C. saniosus (Bleke geelvezelgordijnzwam). Dit is een variabele
soort, waarmee verschillende mycologen in het premoleculaire tijdperk geworsteld hebben
(Hpiland, 1980; Lindstrom et al., 2008). Met de barcodes kunnen we vaststellen dat er sprake
is van vier barcode-soorten. En nu we dat weten is het ook minder lastig om bij elk ‘stapel-
tje’ collecties met dezelfde barcode bijpassende kenmerken te zoeken, en dan beloond te
worden als we die ook vinden en daarmee dus die nieuwe soorten kunnen herkennen. Het
onderzoek voor de FAN lijkt er vooralsnog op te wijzen dat er drie soorten uit dit complex
in Nederland en Vlaanderen voorkomen en waarschijnlijk ook te herkennen zijn. De vierde
soort, C. aureovelatus, met veel slankere sporen en een associatie met naaldbomen, is nog
niet met zekerheid aangetoond. De soorten zouden als volgt onderscheiden kunnen worden:

1.a. Sporen minder dan 4,5 pum breed, slank (Q > 2). Bij naaldbomen op voedselarm

zand ... oL — C. aureovelatus
1.b. Sporen meer dan 4,5 um breed, minder slank (Q < 2). Bij loofbomen . . . . . . . —2
2.a. Sporen 9-11 x 5,5-6 um gemiddeld langer dan 9,5 um, Q,emiggera = 1,7-1,9, met

parallelle zijden. Bijwilg . . . ... ... ............. — C. subsaniosus
2.b. Sporen 7,5-9,5 x 5-6 pm, gemiddeld korter dan 9,5 pm, Qgemi s L5—1,7, met

gebogenzijden . . . . ... L -3

3.a. Sporen duidelijk dextrinoid (D2-3). Lamelsnede dikwijls met steriele cellen
(cystidiolen). Vooral op voedselrijke klei bij populier en wilg . .— C. paludosaniosus
3.b. Sporen zwak dextrinoid (D1-2). Lamelsnede fertiel, zonder cystidiolen. Vooral
op voedselarm zand bij allerlei loofbomen . . . . . . . . — C. saniosus sensu stricto

In dit laatste couplet wordt de dextrinoide reactie van sporen genoemd: een kenmerk waar
de meeste mycologen ervaring mee hebben als bruikbaar kenmerk voor determinatie van
gordijnzwammen. Dat geldt ook voor de leden van onze werkgroep. We kunnen extra erva-
ringen dus goed gebruiken om te bepalen hoe bruikbaar dit kenmerk in determineersleutels
zal zijn. We definiéren dextrinoidie volgens de sleutel van Beker et al. (2016: 23-24). Zij
onderscheiden vijf klassen: DO—sporen in het geheel niet dextrinoid; D1—sporen in Melzer’s
met een onduidelijke bruine tint; D2—sporen zwak tot duidelijk dextrinoid; D3—sporen tame-
lijk sterk dextrinoid; D4—sporen sterk dextrinoid, onmiddellijk en intens roodbruin in Melzer.
Tussenvormen komen natuurlijk voor en het zal nog moeten blijken of een minder verfijnde
indeling met bijvoorbeeld drie klassen (niet, weinig, sterk dextrinoid) voor gordijnzwammen
kan volstaan. Beker et al. geven de raad om sporen te observeren in een preparaat op enige
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afstand van de lameltrama of op rijpe sporen van een sporee; sporen dichtbij de lamellen
zouden een minder duidelijke reactie vertonen. We houden ons aanbevolen voor ervaringen
van andere mycologen over het gemak waarmee we deze soorten kunnen onderscheiden en
de sleutelkenmerken kunnen gebruiken. In het vervolg van deze Nieuwsbrief zullen onge-
twijfeld nog verdere voorbeelden de revue passeren.

Ecologie van gordijnzwammen
Gordijnzwammen vormen ectomycorrhiza. Daarbij zijn sommige soorten zeer kieskeurig,
zoals C. helvelloides, die alleen bij els voorkomt. In andere gevallen lijken soorten veel
minder kieskeurig, zoals C. fusisporus die op schraal, humus- en stikstofarm zand bij den,
beuk, eik, berk en mogelijk nog meer boomsoorten kan worden gevonden. We hebben ook
collecties uit Vlaanderen van bepaalde soorten die zich niet aan de boekjes houden. Die
soorten zijn volgens de literatuur specifieck voor naaldbomen, maar komen in Vlaanderen
bij beuk voor. De vraag is dan voor de taxonoom in hoeverre de gastheervoorkeur zodanig
constant is dat ze als soortonderscheidend kenmerk gebruikt kan worden. In onze huidige
werkwijze zal het antwoord op die vraag vaak negatief zijn. Twee barcodesoorten die zich,
naast hun verschillende barcode, uiteindelijk alleen onderscheiden door hun specifieke bin-
ding aan een bepaalde boomsoort, zullen waarschijnlijk niet als aparte soorten in de FAN
worden opgenomen. We moeten daarbij bedenken dat er maar weinig gevallen zijn waarin
we zoveel barcodes van zulke soortcomplexen hebben, dat we met enige betrouwbaarheid
kunnen zeggen dat de verschillende soorten in dat complex inderdaad gastheerspecifiek zijn.
Zulke gevallen vormen natuurlijk een uitdaging voor de taxonoom. Zijn er kleinere,
subtiele verschillen tussen beide soorten die wel tot dat onderscheid en herkenning kunnen
leiden? In het geval van C. saniosus lijken de soorten die we nu waarschijnlijk morfologisch
kunnen onderscheiden ook ecologisch deels verschillend. Maar zoals al aangegeven, het on-
derscheid tussen die soorten verdient verder onderzoek, waarbij het van belang is dat ook de
standplaatsgegevens nauwkeurig worden genoteerd. We zullen in komende nieuwsbrieven
op mogelijke ecologische verschillen tussen nauw verwante soorten terugkeren.
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