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A molecularphylogenetic framework for

the Muricidae, a diverse family of

carnivorous gastropods

In ditartikel wordt de fylogenetische relatie gegeventussen

77 Murex soorten, welke behoren tot 9 van de 10 subfamilies

diemomenteel worden onderscheiden. Deze relatie is bere-

kend aan de hand van de verdeling van sequentie fragmen-

ten van drie mitochondrialegenen, 12S rRN A, 16SrRNA en

COI (cytochroom oxidase I) en het kemgen 28S rRNA. De

fylogenetische stambomen zijn geconstrueerd en berekend

met behulp van twee statische programma’s, Bayesian infe-

rence en Maximum likelihood, (hoe zoiets ongeveer werkt?

Zie Applications Note, Vol. 17(8): 754-755, 2001). Bij een

van decladogrammen wordteen afbeelding vaneen represen-

tant van debetreffendesubfamilieweergegeven. De resulta-

ten voordesubfamilies Rapaninae, Ergalataxinae, Ocenebri-

nae en Haustrinae komen overeen met eerder gepubliceerde

stambomenop basis van morfologische gegevens. In het bij-

zonder de monofylie (voorouder metal zijn nakomelingen in

dezelfdegroep) in cladistische analyse van anatomische data.

Hun resultaten laten verderzien dat de traditionelesubfami-

lie der Muricinae polyfyletisch is (er zitten ook taxa in die

niet dezelfde voorouderhebben). Soorten die tot de genera

Pterynotus, Pterymarchia, Attiliosaen Dermomurexbeho-

ren zouden uit deze subfamilie verwijderd moeten worden.

Bij de vertegenwoordigers van de subfamile Trophoninae

vallen er ook genera buiten de groep. De generaHomalo-

cantha en Vitularia vertonen geen relatie met de subfami-

lie waarbij ze nu zijn ingedeeld. In de discussie wordt uit-

gebreid in gegaan waar deze genera onder geplaatst zou-

den kunnen worden
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